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The genetic variation of rice accessions
from West Africa, and the relationships
among cultivars of O. sativa L. and O.
glarerrima Steud., were clarified. Results
of our investigation showed that the
genetic variation and resistance of O.
glaberrima was narrower and lower than
those of O. sativa.
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Clusters A and B are corresponded to Japonica Group and Indica Group, respectively, in O. sativa, and

cluster C includes O. glaberrima and its wild relative

O. barthi.

Group II is highly resistant, and Ib and Ia follow as middle and lowly resistant group, respectively.
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Fig. 1. Resistance of rice accessions
from West Africa in each variety group.
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The reaction data of rice accessions to -
32 standard differential blast isolates 10 I
are shown in each cultivar group. 0
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表1



				DNAマーカーの多型情報によるクラスターグループ
および栽培、野生種の区別 タガタ ジョウホウ サイバイ ヤセイ シュ クベツ				アクセッション数（％） スウ

								いもち病抵抗性グループ ビョウ テイコウセイ

								Ia				Ib				II				合計 ゴウケイ

				西アフリカ産イネ遺伝資源 ニシ サン イデン シゲン		A						陸稲品種		4		陸稲品種		15		37

												陸稲NERICA リクトウ		3		陸稲 NERICA		15

												O. barthii (陸畑) リク ハタ		1		O. barthii (陸畑) リク ハタ		1		2

						小計 コバカリ				0				8				31		39

						B						水田品種 スイデン ヒンシュ		4		水田品種 スイデン ヒンシュ		30		77

												陸稲品種  リクトウ ヒンシュ		1		陸稲品種 リクトウ ヒンシュ		2

																水田用NERICA スイデン ヨウ		40

												O glaberrima (水田) スイデン		3		O. glaberrima (水田) スイデン		1		4

												O. barthii (陸畑) リク ハタ		1		O. barthii (陸畑) リク ハタ		1		2

						小計 コバカリ				0				9				74		83

						C						O. glaberrima (陸畑) リク ハタ		8						41

												O. glaberrima (水田) スイデン		33

												O. barthii (陸畑) リク ハタ		1						1

						小計 ショウ ケイ				0				42				0		42

				種別計 シュベツ ケイ		O. sativa ヒンシュ		0				12(10.5)				102(89.5)				114

						O. glaberrima		0				44(97.8)				1( 2.2)				45

						O. barthii		0				3(60.0)				2(40.0)				5

						合計 ゴウケイ		0（  0.0）				59(36.0)				105(64.0)				164(100.0)

				判別品種等 ハンベツ ヒンシュ トウ		A		日本型判別品種（Pia, Pik-s, Pish, Pi19(t)）
日本晴（日本型品種）
LTH(日本型感受性品種）		4

1
1		日本型判別品種（Pik, Pik-h, Pib, Pit, Pii, Pi3, Pi5(t), Piz, Piz-5, Pik-m, Pik-p, Pi1, Pi7, Pi12(t), Pi20(t), Pita(2), Pita-2(2) ニホン ガタ ハンベツ ヒンシュ		19		日本型判別品種（Piz-t, Pi9）
 ニホン ガタヒンシュ		2

						小計 コバカリ				6				19				2		27

						B		US-2(インド型感受性系統) ガタ カンジュセイ ケイトウ		1		Kasalath(インド型品種) ガタ ヒンシュ		1

								インド型判別品種（Pi12(t)） ガタ ハンベツ ヒンシュ		1		インド型判別品種（Pi5(t)） ガタ ハンベツ ヒンシュ		1

						小計 コバカリ				2				2						4

						合計 ゴウケイ		8(25.8)				19(61.3)				2( 6.5)				31(100.0)





Table1



				Cluster group based on polymorphism data of SSR markers and species				No. of accessions (%)

								 Blast-resistant group

								Ia				Ib				II				Total

				Germplasm form West Africa		A						Upland		4		Upland		15		37

												Upland NERICA		3		Upland NERICA		15

												O. barthii (Upland)		1		O. barthii (Upland)		1		2

						Sum				0				8				31		39

						B						Lowland		4		Lowland		30		77

												Upland		1		Lowland		2

																Lowland NERICA		40

												O glaberrima (lowland)		3		O. glaberrima (Lowland)		1		4

												O. barthii (upland)		1		O. barthii (Upland)		1		2

						Sum				0				9				74		83

						C						O. glaberrima (upland)		8						41

												O. glaberrima (lowland)		33

												O. barthii (upland)		1						1

						Sum				0				42				0		42

				Sum in each species		O. sativa ヒンシュ		0				12(10.5)				102(89.5)				114

						O. glaberrima		0				44(97.8)				1( 2.2)				45

						O. barthii		0				3(60.0)				2(40.0)				5

						Total		0(  0.0)				59(36.0)				105(64.0)				164(100.0)

				Differential varieties and controls		A		Japonica Group differential varieties 
(Pik-s, Pish, Pi19(t))
Nipponbare (Japonica Group)
LTH (Japonica Group susceptible)		4


1

1		Japonica Group differential varieties
(Pik-h, Pib, Pit, Pii, Pi3, Pi5(t), Piz, Piz-5, Pik-m, Pik-p, Pi1, Pi7, Pi12(t), Pi20(t), Pita(2), Pita-2(2))		19		Japonica Group differential varieties 
(Piz-t, Pi9)
		2

						Sum				6				19				2		27

						B		US-2 (Indica Group susceptible)		1		Kasalath (Indica Group)		1

								Indica Group differential variety (Pi12(t))		1		Indica Group differential variety (Pi5(t))		1

						Sum				2				2						4

						Total		8(25.8)				19(61.3)				2( 6.5)				31(100.0)






	西アフリカ産イネ遺伝資源におけるいもち病抵抗性の変異

